
t_base_visit 
<visite sur un transect>

id_base_visit: int
id_base_site (PK)
visit_date_min: date
visit_date_max: date
comments: text
uuid_visit: uuid

t_base_sites 
< transect - base>

id_base_site: int PK
geom: geom
etc...
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cor_visit_observers
<observateurs d'une visite>

id_base_visit: int (PK)
id_role: int (FK)

t_transects
< transect - extension>

id_transect: int PK
id_base_site: int FK
transect_label: char
geom_start: geom
geom_end: geom
id_nomenclature_plot_position: char 
(nomenclature de position de placette
ex: haut, bas, droite, gauche...)
plot_size: char
cd_hab: int (FK)

t_plots
< placettes>

id_plot int PK
id_transect: int FK
code_plot: char 

cor_transect_visit_perturbation
<perturbation lors visite transect>

id_cor_transect_visit_perturb: int PK
id_base_visit: int FK
id_nomenclature_perturb: int FK 

Schéma générique pour le
suivi

Schéma pour le suivis
station station

t_releve_plots
< visites sur placette>

id_releve_plot: int PK
id_base_visit: int FK
id_plot: int FK
excretes_presence (presence_crotte)

cor_releve_plot_taxon
<taxons observés par placette>

id_cor_releve_plot_taxon: int PK
id_releve_plot: int FK
cd_nom: int FK 
cover_pourcentage: int

cor_releve_plot_strat
< strates par placette>

id_cor_releve_plot_strat: int PK
id_releve_plot: int FK
id_nomenclature_strate: int FK 
cover_pourcentage: int
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taxref
<referentiel taxo>

cd_nom: int PK

ref_nomenclature
<référentiel nomenclature>

id_nomeclature: int PK
label_default: char

t_roles
<référentiel utilisateurs>

<
id_role: int PK
nom_role: char
prenom_role: char

cor_site_area
<intersection des transects 

avec d'autres aires géo>

id_base_site: int (PK)
id_area:  int (PK)

l_areas
<référentiel géograhique>

id_area: int PK
geom: geom
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ref_habitat
<referentiel habitat>

cd_hab: int PK 1 1

cor_hab_taxon
<liste taxons par 

habitat>

id_cor_hab_taxon: int PK
cd_nom: int FK
cd_hab: int FK
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